
 ̸ 

 (Course Plan) درسيفرم برنامه 

 

 

 

 

 واحد عملی 1.5-واحد نظری 0.5: تعداد واحد بیوانفورماتیک:   نام درس

  Ph.D   مقطع :

 پزشکي مولکولي رشته :

 ساعت 51+تئوری ساعت 8.5 مدت زمان ارائه درس :

 عملي

 :  یا همزمان نيازپيش 
   

 سمیرا محمدی یگانهدکتر :  درسمسئول 

 

  

 سنجی: نياز 

 است.  شناسي مولکوليزیست و احتمالات در شاخه آمار و علوم رایانه دانش استفاده از بیوانفورماتیک ورزییادادهزیست

و تجهیزات مورد نیاز تحقیق در این زمینه باعث افزایش سریع  مولکولي شناسيزیست در پیشرفت اخیر،در چند دهه 

های بسیار رایج ها از پروژههای تعیین توالي ژنومجودات شد، تا جایي که پروژههای موبسیاری از گونه ژنوم توالي تعیین

تا موجودات بسیار پیشرفته  هاباکتری آیند. امروزه توالي ژنوم بسیاری از موجودات ساده مانندبه حسب مي

 ۲۰۰۳شد و در سال آغاز  1۹۹۰ سال در انسان ژنوم شناسایياست. پروژه پیچیده شناسایي شده هاییوکاریوت چون

بیوانفورماتیک یک دانش بین  .انسان موجود است کروموزوم ۲۳پایان یافت و اکنون اطلاعات کامل مربوط به توالي هر 

افزارهایي برای فهم اطلاعات زیستي است. بیوانفورماتیک به عنوان یک دانش بین ها و نرمای است که شامل روشرشته

شناسي، از ترکیب علوم رایانه، آمار، ریاضي و مهندسي لیل و تفسیر اطلاعات زیستای، به منظور تجزیه و تحرشته

شناسي با استفاده ایِ مسائل زیستکند. به عبارتي دیگر از بیوانفورماتیک برای تجزیه و تحلیل درون رایانهاستفاده مي

تحصیلات تکمیلي علوم پایه  با مباحث  بدلیل اهمیت آشنایي دانشجویان .شودهای ریاضي و آمار استفاده مياز تکنیک

بیوانفورماتیک و بیولوژی سیستم، این دروس بصورت تئوری و عملي تدریس مي شود. مباحث مطرح شده در جهت 

 رفع نیازهای دانشجویان در طي انجام پژوهشهای کاربردی مي باشد.

 : عناوین كلی این قسمت از درس شامل موارد زیر می باشد 

 ر شده است.درجدول زیر ذک 

 

 هدف كلی 

 طراحي پرایمر و انالیز داده ها -مطالعه بانکهای اطلاعاتي 

 

  اهداف اختصاصی 

  با تعریف بیوانفورماتیک و آشنایيComputatinal Biologyاهداف و کاربردها : 

 با بانک های اطلاعاتي و ابزار های موجود در  آشنایيNCBI  وEBI  

پزشكی های نوین آوری فن دانشكده  



 ̹ 

 review (OMIM, PMC, PubMed)Literature search and systematic ،  بانک های اطلاعاتي اسید های نوکلئیک و
submission 

  آشنایي باGenome informatics و Gene finding 

  بانک های اطلاعاتي ساختار سوم پروتئینها  و نرم افزار  -بانکهای اطلاعاتي ساختمان اول و دوم پروتئینهاآشنایي با

                               ng, recombinant protein expressionEpitope mappi designهای بررسي انها 

  آشنایي با Structure-Insilico  and function prediction 

  آشنایي با Structure-Insilico  and function prediction 

 Alignment  )ماتریکس ها و روشها(blast FASTA ïPairwise alignment  

 lignmentMultiple a  (BioeditClustwal W  ( 

 phylogenetic analysis Molecular and 

  ، الیز انواع آن ،نالیز سکانس هاآنرم افزار های طراحي پرایمرRNA ïSNP  

 ایمونوانفورماتیک   

 

 روش آموزش
 

 توضیحات مقدماتي مدرس 

  ورود مدرس به برنامه یا سایت آموزشي و انجام عملي توضیحات 

  عملي توسط دانشجوانجام کار 

 

 شرایط اجراء

  امكانات آموزشی بخش 

  در صورت لزومویدوئو پروژکتور 

 کامپیوتر متصل به اینترنت 

 برنامه ها و نرم افزارهای  نصب شده برروی کامپیوتر 

 

 

 هآموزش دهند 

 

  مژگان بنده پوردکتر            

  بهرام کاظميدکتر                 

 دکتر حسین قنبریان                            

 تر وحید جاجرمي             دک   

 دکتر جواد رنجبری 

  دکتر سمیرا محمدی یگانه           

 

  منابع اصلی درس 

 Barners Mr. Bioinformatics for Geneticists. John Eiley &Sons, N.Y USA 
 Mahdavi MA, Bioinformatics-Trends and Methodologies, Intech open access publisher 



 ̺ 

 Baxevanis AD. Bioinformatics, apreactical Guilde to the Analysis of Genes and Protein, 

Weily-Liss 
 

 

 نحوه ارزشيابی 

 پایان ترم امتحان کتبي 

 پاسخ به سئوالات کلاسي  

  انجام تکلیف 

 

 

 نمره محاسبه می شود۲0: بارم هر استاد براساس ساعات تدریس بوده و از  كل نحوه محاسبه نمره 

 

 

 

  جدول زمانبندی درس 

 سرفصل مطالب ردیف
ساعت 

 تدریس

نحوه 

 ارائه

تاریخ 

 درس
 مدرس

روش 

 ارزشيابی

1 
: اهداف و Computatinal Biologyتعریف بیوانفورماتیک و 

 کاربردها
۳.5 

حضوری

 / مجازی
 اسفند 

دکتر بهرام 

 کاظمي

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

  EBIو  NCBIو ابزار های موجود در بانک های اطلاعاتي  ۲
حضوری ۳.5

 / مجازی
 اسفند

دکتر بهرام 

 کاظمي

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

۳ 
Literature search and systematic review (OMIM, 

PMC, PubMed)  بانک های اطلاعاتي اسید های نوکلئیک

 submissionو 

حضوری ۳.5

 / مجازی
 فروردین

دکتر وحید 

 جاجرمي

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

4 Genome informatics و Gene finding 
حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر وحید  فروردین

 جاجرمي

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

5 

بانک  -بانکهای اطلاعاتي ساختمان اول و دوم پروتئینها

های اطلاعاتي ساختار سوم پروتئینها  و نرم افزار های 

 Epitope mapping, recombinant proteinبررسي انها 

expression design                               

۳.5 

حضوری

 / مجازی

دکتر مژگان  فروردین

 بنده پور

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

6  Insilico -Structure and function prediction 
حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر مژگان  فروردین

 بنده پور

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

7  Insilico -Structure and function prediction 
حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر مژگان  فروردین

 بنده پور

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

 انواع مدلسازی، کاربرد مدل سازی ادغام مدلها  8
حضوری ۳.5

 / مجازی
 اردیبهشت

دکتر جواد 

 رنجبری

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

 آشنایي با میکرو اری  ۹
حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر محمدی  اردیبهشت

 نهیگا

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

 آنالیز داده های میکرو ارای   1۰
حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر محمدی  اردیبهشت

 یگانه

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

11 Alignment  )ماتریکس ها و روشها(Pairwise alignment ۳.5 ه کتبي و پروژدکتر محمدی  اردیبهشتحضوری



 ͈ 

ï blast FASTA کلاسي یگانه / مجازی 

1۲ Multiple alignment  (Clustwal w, Bioedit (  
حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر محمدی  اردیبهشت

 یگانه

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

1۳  phylogenetic analysis  Molecular and 
حضوری ۳.5

 / مجازی
 خرداد 

دکتر محمدی 

 یگانه

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

14 
یز انواع نرم افزار های طراحي پرایمر ، انالیز سکانس ها انال

RNA -SNP 

حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر حسین  خرداد

 قنبریان

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

15 
، پایگاههای داده مربوطه و  طراحي پرایمر SNPآشنایي با 

 اختصاصي ان

حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر محمدی  خرداد

 یگانه

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

 ایمونوانفورماتیک 16
حضوری ۳.5

 / مجازی

گان دکتر مژ خرداد

 بنده پور

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

 ایمونوانفورماتیک 17
حضوری ۳.5

 / مجازی

دکتر مژگان  خرداد

 بنده پور

ه کتبي و پروژ

 کلاسي

 ساعت1۰۲ جمع:

 

 

 

 جلسه اول  -روزانه ساختار  طرح درس

 

 دومنیمسال اریخ ارائه درس : ت 14۰۲-14۰۳سال تحصیلي  :  

 عملي-تئوریوع درس: ن پزشکي فن آوریهای نوین دانشكده :

 بهرام کاظميدکتر نام مدرس:  پزشکي مولکولي/ .Ph.Dمقطع / رشته: 

 بیوانفورماتیکنام درس )واحد( : 
 4  :تعداد دانشجو

 

 ساعت 3.5مدت كلاس :                                                            دوم ترم  :  

 

 ه در كلاس اسلاید های ارائه شد منبع درس  :

 اینترنت  -ویدئو پروژكتور امكانات آموزشی : 

 تعریف بيو انفور ماتيک و   اهداف و كاربردهاعنوان درس :

 

 استفاده از بیوانفورماتیک در تحقیقات  هدف كلی درس :

 

 

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 - انفورماتیک را بداند تعریف بیو 



 ͉ 

 -چرا از بیو انفورماتیک در تحقیق خود استفاده کنیم 

 - ، اندکس مدیکوس( تاریخچه داده های پزشکيEBI  وNCBI) 

                                     ارائه اسلاید در كلاس و مثالهای تاریخی از هركدام از مطالبی كه بيان ميشود روش آموزش :         

 :  ا و شيوه اجرای درساجز

  دقيقه ۲0مدت زمان :    مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  درسبخش دوم 

 دقيقه  50مدت زمان : 

 دقيقه۲0مدت زمان :  

 دقيقه 50مدت زمان :   
 

  دقيقه  20مدت زمان :  جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه 20مدت زمان :    تكاليف جلسه بعد-و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 

 جلسه دوم  -روزانه ساختار  طرح درس

 

 دومنیمسال تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصیلي  :  

 عملي-تئورینوع درس:  پزشکي فن آوریهای نوین دانشكده :

 بهرام کاظميدکتر نام مدرس:  پزشکي مولکولي/ .Ph.Dمقطع / رشته: 

 تیکبیوانفورمانام درس )واحد( : 
 4:تعداد دانشجو

 

 ساعت 3.5مدت كلاس :                                                            دوم ترم  :  

 

 اسلاید های ارائه شده در كلاس  منبع درس  :

 اینترنت  -ویدئو پروژكتور امكانات آموزشی : 

 EBIو  NCBIبانک های اطلاعاتی و ابزار های موجود در  عنوان درس :

 

 EBIو  NCBIبانک های اطلاعاتی و ابزار های موجود در آشنایي با   هدف كلی درس :

 

 

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 - کتابخانه ملي امریکا 



 ͊ 

 - تاریخچه  ایجادNCBI  

 - تاریخچه ایجادEBI 

 -   تفاوتPubMed  وPubMed central  

 

                                     ارائه اسلاید در كلاس و مثالهای تاریخی از هركدام از مطالبی كه بيان ميشود روش آموزش :         

 :  اجزا و شيوه اجرای درس

  دقيقه ۲0مدت زمان :    مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  درسبخش دوم 

 دقيقه  50 مدت زمان : 

 دقيقه  10مدت زمان : 

 دقيقه  50مدت زمان :  
 

  دقيقه ۲0مدت زمان :   جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه  30مدت زمان :   تكاليف جلسه بعد-و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 

 سومجلسه   -روزانه طرح درس

 اسفند ماه  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی ده : دانشك

 وحيد جاجرمی   نام مدرس:  پزشكی مولكولی-دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس :   دوم ترم  :      

 كتاب ها و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

سيستم نوید و استفاده از ویدئو كنفرانس با نرم  -كلاس درس و امكانات نمایش اسلایدوزشی : امكانات آم

 اینترنت  -  Adobe Connectافزار 

 یاطلاعات یبانک ها  Literature search and systematic review (OMIM, PMC, PubMedعنوان درس : ) 

 submissionو  کينوكلئ یها دياس

  نایي با پایگاه های داده مرتبط با مقالات و کتابها و نحوه جستجو در این بانکها آش: هدف كلی درس



 ̾ 

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

، Medlineرا با  Meshو یا  Pub Med ،PMCنحوه ارتباط و ساختارتشکیلاتي پایگاه های داده معمول نظیر  -

NLM  ،NCBI توضیح دهد 

 و نحوه عملکرد آنها توضیح کاملي ارائه دهد PMCو  Pub Medاز پایگاه های داده  -

 را توضیح دهد Pub Medنحوه جستجوی استاندارد مقالات در  -

 را بیان کند Pub Medامکانات موجود در  -

 درا تعریف کند و نحوه کار با این پایگاه را بیان کن Meshپایگاه داده  -

 نحوه ثبت توالي ژن در بانک های اطلاعاتي را توضیح دهد  -

 

 سخنرانی و پرسش و پاسخروش آموزش :  

 اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 50مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 چهارمجلسه   -روزانه طرح درس

  140۲اسفند ماه  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 وحيد جاجرمی   نام مدرس:  مولكولیپزشكی   -دكتری/ رشته:  مقطع

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس :   دوم ترم  :      



 ̿ 

 كتاب ها و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

ستفاده از ویدئو كنفرانس با نرم سيستم نوید و ا -كلاس درس و امكانات نمایش اسلایدامكانات آموزشی : 

 اینترنت  -  Adobe Connectافزار 

 Gene findingو  Genome informatics عنوان درس :

  آشنایي با پایگاه های داده مرتبط با توالي های ژني و نحوه جستجو در این بانکها : هدف كلی درس

 .لات مطرح شده باید بتوانددانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوااهداف جزئی : 

 را توضیح دهد NISDCنحوه عملکرد و ساختار تشکیلاتي  -

 را در ارتباط با توالي های ژني توضیح دهد  NCBIو  EBI ،DDBJپایگاه های اطلاعاتي  -

 توضیح دهد NCBIرا با  Geneو  Nucleotideنحوه ارتباط و ساختارتشکیلاتي پایگاه های داده معمول نظیر  -

 توضیح دهد Geneو  Nucleotideنحوه کار و توالي یابي را در پایگاه های داده نظیر  -

و نحوه کار با آنها را   Ensemblو  UCSCنحوه عملکرد و ساختار تشکیلاتي را در پایگا های داده ایي نظیر  -

 توضیح دهد

 را توضیح دهد  Refseqو  STS ،EST ،GSS ،Contigعبارتهای متداولي نظیر  -

 سخنرانی و پرسش و پاسخروش آموزش :  

 اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 50مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ بی درسارزشيا 

 پنجم جلسه-ساختار  طرح درس روزانه

  نيمسال دوم تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  



 ̀ 

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 پور  دكتر مژگان بنده نام مدرس:  مولكولیپزشكی   -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس :   دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارها و سایتهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت / استفاده از سایت تخصصی امكانات آموزشی : 

بانک های اطلاعاتی ساختار سوم پروتئينها   -ابانكهای اطلاعاتی ساختمان اول و دوم پروتئينهعنوان درس : 

                               Epitope mapping, recombinant protein expression designو نرم افزار های بررسی انها 

و نرم بانک های اطلاعاتي ساختار سوم پروتئینها   -بانکهای اطلاعاتي ساختمان اول و دوم پروتئینها : هدف كلی درس

 افزار های بررسي انها 

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 آشنایي با بانکهای اطلاعاتي پروتئین   -

 دستیابي به توالي پروتئین و ساختارهای آن  -

   expasyآنالیز اطلاعات پروتئین در  -

 

 حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ -کار عملي همزمان با استاد در کلاس   -سخنراني شيوه اجرای درس : اجزا و 

  دقيقه ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 40مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

  قيقهد  ۲0مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 
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 ششم جلسه-ساختار  طرح درس روزانه

 دومنيمسال  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 مژگان بنده پور  دكتر نام مدرس:    پزشكی مولكولی -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس :   دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارها و سایتهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت / استفاده از سایت تخصصی امكانات آموزشی : 

  insilico and function prediction ï Structureعنوان درس : 

 پیش بیني ساختار پروتئین : هدف كلی درس

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 آشنایي با الگوریتمهای اطلاعاتي پروتئین   -

 پیش بیني ساختار دوم  -

 حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ -ار عملي همزمان با استاد در کلاس ک  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  20مدت زمان :   مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 50مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

  دقيقه  20مدت زمان :    جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     خو پرسش و پاس ارزشيابی درس 

 هفتم جلسه-ساختار  طرح درس روزانه
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 دومنيمسال  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر مژگان بنده پور  نام مدرس:   مولكولیپزشكی  -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  :  بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس :   دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارها و سایتهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت / استفاده از سایت تخصصی امكانات آموزشی : 

 insilico and function prediction ï Structureعنوان درس : 

 پیش بیني ساختار پروتئین  : كلی درس هدف

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 آشنایي با الگوریتمهای اطلاعاتي پروتئین   -

  I-TASSERپیش بیني ساختار سوم با   -

 حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ -ملي همزمان با استاد در کلاس کار ع  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  10مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 50مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 60مدت زمان :   

  دقيقه  10مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 

 جلسه هشتم  -روزانه ساختار  طرح درس
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  نيمسال دوم تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 جواد رنجبری دكتر  نام مدرس:  مولكولیپزشكی   -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  :  بیوانفورماتیک ( : نام درس )واحد

 ساعت  3.5مدت كلاس :  دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت / انجام طراحی با كامپيوتر امكانات آموزشی : 

 انواع مدلسازی، كاربرد مدل سازی ادغام مدلهاعنوان درس : 

 اع روش های مدل سازی پروتئین آشنایي با انو: هدف كلی درس

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 آشنایي با انواع ساختار پروتئین  -

 آشنایي با انواع روشهای تعیین ساختار پروتئین ها -

 ین هاآشنایي با انواع پایگاههای داده ای مورد استفاده در مدلینگ پروتئ -

 آشنایي با انواع نرم افزارهای مورد استفاده در مدلینگ پروتئین ها -

 آشنایي با انواع روش های مدلینگ پروتئین ها -

، Backbone ،Loop ،Side-Chainو آشنایي با نحوه مدل کردن  Homology modelingتشریح اصول روش  -

Model Optimization ،Model validation 

 

 (Adobe connectمجازی )با استفاده از  سامانه  -حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

 دقيقه 50مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   
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  50مدت زمان :     بخش دوم درس 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     گيری جمع بندی و نتيجه 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 

 

 نهمجلسه   -روزانه ساختار  طرح درس
 

  نيمسال دوم تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر سميرا محمدی یگانه نام مدرس:    مولكولی پزشكی -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس : دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت امكانات آموزشی : 

 آشنایی با ميكرو اریعنوان درس : 

 آشنایي میکرواری : هدف كلی درس

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 توضیح دهد میکرواری چیست وبا روشهایي انجام مي شود -

 انواع روشهای سنتز چیپ های میکروار و شرکتها تولید کننده را توضیح دهد-

 کرواری چگونه است و هریک چگونه انجام مي شودانواع روشهای نرمالایز کردن داده های می-

 برنامه های آنالیز داده های میکرواری کدام هستند.-

 

 

 (Adobe connectمجازی )با استفاده از  سامانه  -حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 
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  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  اول درس بخش 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 40مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 دهمجلسه   -روزانه ساختار  طرح درس
 

  نيمسال دوم یخ ارائه درس : تار 14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر سميرا محمدی یگانه نام مدرس:    مولكولی پزشكی -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس : دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارهای مرتبط :  منبع درس  

 پاورپوینت /كار كردن آنلاین با برنامه های مربوطهامكانات آموزشی : 

 اناليز داده های ميكرو ارای  عنوان درس : 

 آنالیز داده های میکرو ارای  آشنایي با : هدف كلی درس

 .ه باید بتوانددانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شداهداف جزئی : 

 داده های میکرواری را چگونه مي توان پیدا کرد توضیح دهد. -

 دیتابانک مربوط به داده های میکرواری را باز کرده و نحوه بازیابي اطلاعات برحسب نیاز در آن را بداند -

 یر نمایدنتایج حاصل را تفس کرده وبتواند بصورت مستقل پروژه ای را انجام دهد، داده ها را آنالیز -
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 (Adobe connectمجازی )با استفاده از  سامانه  -حضوریروش آموزش :  

 کارکردن عملي با برنامه های مربوطه -پرسش و پاسخ  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  آموزش عملیبخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  دانشجوكارعملی بخش دوم  

 دقيقه 50مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 60مدت زمان :    

  دقيقه  10مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه  ۲0مدت زمان :     تكاليف جلسه بعد-و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 

 یازدهمجلسه   -روزانه ساختار  طرح درس
 

  دومنيمسال  درس :  تاریخ ارائه 14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر سميرا محمدی یگانه نام مدرس:  مولكولیپزشكی   -دكتریمقطع / رشته: 

 4تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس : دوم ترم  :      

 نرم افزارهای مرتبط كتاب و منبع درس  :  

 پاورپوینت /كار كردن آنلاین با برنامه های مربوطهامكانات آموزشی : 

 Bioedit (Clustwal w, Multiple alignment)  عنوان درس:

 همردیفي چندگانه و برنامه های انآشنایي با : هدف كلی درس

 .رح شده باید بتوانددانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطاهداف جزئی : 

 توضیح دهد همردیفي چندتایي چیست و به چه روشهایي انجام مي شود -

 بداند چگونه با برنامه مربوط به چندتایي دوتایي کار کند، داده ها را بدست آورده و انالیز کند-
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 نمایدبتواند بصورت مستقل پروژه ای را انجام دهد، داده ها را آنالیز و نتایج حاصل را تفسیر -

 جهت بررسي همردیفي از برنامه های آنلاین و آفلاین استفاده کند-

 

 

 (Adobe connectمجازی )با استفاده از  سامانه  -حضوریروش آموزش :  

 کارکردن عملي با برنامه های مربوطه -پرسش و پاسخ  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

  درسكليات  

  تئوری و همزمان آموزش بخش اول درس

 عملی

  پرسش و پاسخ 

  كارعملی دانشجوبخش دوم  

 دقيقه 60مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 40مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   10مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 دوازدهمجلسه   -زانهرو ساختار  طرح درس
 

 دومنيمسال  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر سميرا محمدی یگانه نام مدرس:   مولكولیپزشكی  -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس : دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت /كار كردن آنلاین با برنامه های مربوطهامكانات آموزشی : 

Alignment )ماتریکس ها و روشها(   Pairwise alignment ï blast FASTA   عنوان درس:
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 یي و انواع بلاستهمردیفي دوتاآشنایي با : هدف كلی درس

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 توضیح دهد همردیفي دوتایي چیست و به چه روشهایي انجام مي شود -

 بداند چگونه با برنامه مربوط به همردیفي دوتایي کار کند، داده ها را بدست آورده و انالیز کند-

 بصورت مستقل پروژه ای را انجام دهد، داده ها را آنالیز و نرمال نموده و نتایج حاصل را تفسیر نماید بتواند-

 جهت بررسي همردیفي از برنامه های آنلاین و آفلاین استفاده کند-

 

 

 (Adobe connectمجازی )با استفاده از  سامانه  -حضوریروش آموزش :  

 کارکردن عملي با برنامه های مربوطه -پرسش و پاسخ  - سخنرانياجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  تئوری و همزمان آموزش بخش اول درس

 عملی

  پرسش و پاسخ 

  كارعملی دانشجوبخش دوم  

 دقيقه 60مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 40مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0ان :    مدت زم جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   10مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 سيزدهمجلسه   -روزانه ساختار  طرح درس
 

 دومنيمسال  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر سميرا محمدی یگانه نام مدرس:    یمولكول پزشكی -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس : دوم ترم  :      
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 كتاب و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت /كار كردن آنلاین با برنامه های مربوطهامكانات آموزشی : 

Molecular and phylogenetic analysis   عنوان درس:

 فیلوژني مولکولي و انالیز انآشنایي با : هدف كلی درس

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 فیلوژني چیست و تئوری علت ایجاد آن را بداندتوضیح دهد  -

 انواع روشهای رسم درخت فیلوژني چیستبداند -

 بداند چه برنامه هایي برای رسم درخت فیلوژني وجود دارد.-

 و نتایج حاصل را تفسیر نمایددرخت فیلوژني را رسم کندبتواند بصورت مستقل پروژه ای را انجام دهد، 

 از برنامه های آنلاین و آفلاین استفاده کند فیلوژنيجهت بررسي -

 

 

 (Adobe connectانه مجازی )با استفاده از  سام -حضوریروش آموزش :  

 کارکردن عملي با برنامه های مربوطه -پرسش و پاسخ  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  تئوری و همزمان آموزش بخش اول درس

 عملی

  پرسش و پاسخ 

  كارعملی دانشجوبخش دوم  

 دقيقه 60مدت زمان :   

 ۲0 مدت زمان :  

 40مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 چهاردهم جلسه-اختار  طرح درس روزانهس

  دومنيمسال  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  
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 عملی  ïتئوری  س:نوع در فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 حسين قنبریان  دكتر نام مدرس:   مولكولیپزشكی  -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  :  بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس :  دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

 با كامپيوتر  پاورپوینت / انجام طراحیامكانات آموزشی : 

 معرفی نرم افزار های طراحی پرایمرعنوان درس : 

  آشنایي با استفاده و کاربرد نرم افزارهای مرتبط با طراحي پرایمر: هدف كلی درس

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 قطعه ژنتیکي را بداند.  مشخصه پرایمر های مناسب برای تکثیر یک  -

 را بلد باشد.    Gene runnerطراحي پرایمر با نرم افزار   -

 را بلد باشد.   Allele idطراحي پرایمر با نرم افزار  -

 با طراحي  پرایمر برای اهداف مختلف ژنتیکي آشنا باشد.  -

 (Adobe connectمجازی )با استفاده از  سامانه  -حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ  -سخنراني جزا و شيوه اجرای درس : ا

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 50مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     پاسخو پرسش و  ارزشيابی درس 

 پانزدهمجلسه   -روزانه ساختار  طرح درس
 



 ̷̹ 

  دوم نيمسال تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر سميرا محمدی یگانه نام مدرس:    مولكولی پزشكی -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس : دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت /كار كردن آنلاین با برنامه های مربوطهامكانات آموزشی : 

SNP  و آشنایی با روش طراحی پرایمر برایSNP :عنوان درس 

 و روش طراحي پرایمر اختصاصي برای ان SNPآشنایي با : ی درسهدف كل

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 چیست SNPتوضیح دهد  -

 ها وجود دارد SNPبداند چه پایگاههای داده ای جهت ذخیره اطلاعات -

 پایگاههای داده چگونه استبداند نحوه بررسي داده های موجود در -

 انجام داد SNPبداند چگونه مي توان طراحي پرایمر اختصاصي -

 بتواند بصورت مستقل پپرایمری طراحي و ارزیابي کند-

 

 (Adobe connectمجازی )با استفاده از  سامانه  -حضوریروش آموزش :  

 ي با برنامه های مربوطهکارکردن عمل -پرسش و پاسخ  -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  تئوری بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

 آموزش عملی بخش دوم  

 دقيقه 50مدت زمان :   

 10مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

 دقيقه 10   پرسش و پاسخ :       مدت زمان



 ̸̹ 

   بخش سوم كار عملی دانشجو

 هدقيق 40مدت زمان:

 

  دقيقه  10مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   10مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 شانزدهم جلسه-ساختار  طرح درس روزانه

  دومنيمسال  تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر مژگان بنده پور  نام مدرس:  مولكولیپزشكی   -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5س :مدت كلا دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارها و سایتهای مرتبط منبع درس  :  

 ی پاورپوینت / استفاده از سایت تخصصامكانات آموزشی : 

                               ایمونوانفورماتيکعنوان درس : 

 اپي توپ مپینگ   : هدف كلی درس

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

 آشنایي با اپي توپهای پروتئین   -

-  T-cell epitope prediction 

 حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ -کار عملي همزمان با استاد در کلاس   -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

  دقيقه  ۲0مدت زمان :     مقدمه 

 كليات درس  

  دقيقه 40مدت زمان :    بخش اول درس 



 ̹̹ 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 ۲0مدت زمان :   

 50مدت زمان :    

  دقيقه  ۲0    مدت زمان : جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 

 هفدهم جلسه-ساختار  طرح درس روزانه

 نيمسال دوم تاریخ ارائه درس :  14۰۲-14۰۳سال تحصيلی  :  

 عملی  ïتئوری  نوع درس: فناوری های نوین پزشكی دانشكده : 

 دكتر مژگان بنده پور  مدرس: نام   مولكولیپزشكی  -دكتریمقطع / رشته: 

 4 تعداد دانشجو  : بیوانفورماتیک نام درس )واحد( : 

 ساعت  3.5مدت كلاس :  دوم ترم  :      

 كتاب و نرم افزارها و سایتهای مرتبط منبع درس  :  

 پاورپوینت / استفاده از سایت تخصصی امكانات آموزشی : 

 Epitope Mappingعنوان درس : 

 دستیابي به اپي توپهای یک آنتي ژن : لی درسهدف ك

 .دانشجو با مطالب ارائه شده و پاسخ به سئوالات مطرح شده باید بتوانداهداف جزئی : 

B-cell Epitope Prediction 

 حضوریروش آموزش :  

 پرسش و پاسخ -کار عملي همزمان با استاد در کلاس   -سخنراني اجزا و شيوه اجرای درس : 

 دقيقه  ۲0مدت زمان :     ه مقدم 

 كليات درس  

  بخش اول درس 

  پرسش و پاسخ 

  بخش دوم درس 

 دقيقه 40مدت زمان :   

 ۲0مدت زمان :   

 60مدت زمان :    



 ̹̺ 

  دقيقه  10مدت زمان :     جمع بندی و نتيجه گيری 

 دقيقه   ۲0مدت زمان :     و پرسش و پاسخ ارزشيابی درس 

 

 

 

 


